Raumprognose
hm{B

Histon-ahnliches DNA-bindendes Protein
(68 Aminosauren)

Kristallo-
graphisch
ermittelte
Raum-
struktur
(PDB)

Der betrachtete Bereich des hmfB-Proteins besteht
aus drei helikalen Abschnitten.

Charakteristische Punkte der kristallographisch
bestimmten Struktur sind in der graphischen
Darstellung markiert, ebenso auch deren
Aquivalente in der prognostizierten Struktur.
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